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Résumé du projet proposé :

La dysbiose intestinale induite par I'allergie alimentaire (AA) joue un réle important
dans l'aggravation de l'asthme allergique durant la marche atopique (MA). Ainsi, nous
émettons I’hypothése qu’un rétablissement de la flore intestinale aprés I’AA aurait le potentiel
de réduire voire de prévenir I'asthme allergique lors de la MA. La transplantation de
microbiote fécal (TMF) a démontré une efficacité dans les infections récidivantes a Clostridium
difficile, ainsi que des résultats encourageants dans certaines maladies inflammatoires
notamment digestives. Nous avons démontré, au travers de I'utilisation d’'un modele original
de MA chez la souris, développé et caractérisé au sein de notre laboratoire, le role du
microbiote intestinal dans I'aggravation de I’'asthme allergique par I’AA lors de la MA. De plus,
nous avons démontré l'efficacité de la TMF lors de la MA en implantant un microbiote
intestinal sain chez des souris désinfectées lors de I’AA, et en réalisant une TMF en condition
thérapeutique préclinique. Néanmoins, le suivi longitudinal des especes bactériennes
présentes, leur implantation, et leurs métabolites associés restent a élucider.

Ce stage aura pour but d’analyser les microbiotes et leurs métabolites au cours du
traitement par FMT des allergies par des approches bioinformatiques a partir de données de
séquencage du géne 16S (metabarcoding) déja acquises. Ce stage permettra également le
développement d’outils informatiques d’analyses des microbiotes en lien avec les allergies.
De ce fait, ce stage se déroulera en co-encadrement entre I'équipe allergie de I'INRAe de
Nantes pour mettre en relation les données de séquencage avec les pathologies allergiques,
et le LS2N pour les analyses et le développement d’outils bioinformatiques dédiés.

Option a laquelle est associée ce projet :
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